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Die DNA Doppelhelix: 1953 - 2003

James Watson and Francis Crick with their DNA model.
(Camera Press.)




Gene (DNA)
kodieren
Proteine

Das Alphabet
der DNA:

4 Buchstaben
(A, G, C, T)

Das Alphabet der Proteine:
20 Buchstaben (= 20 Aminosauren)
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Unterschied zwischen RNA und DNA
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Warum (mindestens) ein Triplet-Code?

20 Aminosauren (AS),
4 verschiedene Basen

1 Base /1 AS 417 = 4
2Basen/1AS 42 = 16
3Basen/1AS 43 = 064

Triplett-Code: 3 Basen sind Codon,
61 AS Codons, 3 STOP Codons
1 Start Codon (AUG, Met)

(F. Crick & S. Brenner >>1960; M. Nirenberg/ H. G. Khorana, 1965)
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Exakte Genregulation ist essentiell.

Normale Fliege

Antennapedia
Mutante




Definition eines GGens:

Die gesamte Nukleinsauresequenz,
die zur Synthese eines funktionellen
Proteins oder RNA-Molekuls

notwendig ist.

(d. h.: kodierende und regulatorische Information)
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Vergleich der Genexpression
bei Prokaryonten und Eukaryonten
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Reifung der mRNA:

(b) Alternative internal exons

*Capping 5" Ende,
*Poly-Adenylierung, 3°
*Splicing
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Aufgeschmolzene DNA am Ort der
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Regulation der Transkription

des lac Operons in E. coli
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DNA Erkennungs-
domane eines
DNA Bindungs-

proteins.
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Schrittweiser Aufbau des Initiationskomplexes
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Schrittweiser Aufbau des Initiationskomplexes
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Schrittweiser Aufbau des Initiationskomplexes
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Requlation der Transkription in Eukaryonten
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